Figure 1 

3 ggagtcgtgtcggcgccaccccggcccccgagcccgcagattgcccaccgaagctcgtgt 62 

63 gtgcacccccgatcccgccagccactcgcccctggcctcgcgggccgtgtctccggcatc 122 

MCGIFAYLNYHVPRTRREIL 
123 atgtgtggtatatttgcttacttaaactaccatgttcctcgaacgagacgagaaatcctg 182 

ETLIKGLQRLEYRGYDSAGV 
183 gagaccctaatcaaaggccttcagagactggagtacagaggatatgattctgctggtgtg 242 

GFDGGNDKDWEANACKTQLI 
243 ggatttgatggaggcaatgataaagattgggaagccaatgcctgcaaaacccagcttatt 302 

KKKGKVKALDEEVHKQQDMD 
303 aagaagaaaggaaaagttaaggcactggatgaagaagttcacaagcaacaagatatggat 362 

LDIEFDVHLGIAHTRWATHG 
363 ttggatatagaatttgatgtacaccttggaatagctcatacccgttgggcaacacatgga 422 

EPSPVNSHPQRSDKNNEFIV 
423 gaacccagtcctgtcaatagccacccccagcgctctgataaaaataatgaatttatcgtt 



482 



IHNGI ITNYKDJjK-^r jjco^w 

483 attcacaatggaatcatcaccaactacaaagacttgaaaaagtttttggaaagcaaaggc 



542 



54 3 tatgacttcgaatctgaaacagacacagagacaattgccaagctcgttaagtatatgtat 602 

DNRESQDTSFTTLVERVIQQ 
603 gacaatcgggaaagtcaagataccagctttactaccttggtggagagagttatccaacaa 662 

LEGAFALVFKSVHFPGQAVG 
663 ttggaaggtgcttttgcacttgtgtttaaaagtgttcattttcccgggcaagcagttggc 722 

TRRGSPLLIGVRSEHKLSTD 
723 acaaggcgaggtagccctctgttgattggtgtacggagtgaacataaactttctactgat 782 

HIPILYRTGKDKKGSCNLSR 
783 cacattcctatactctacagaacaggcaaagacaagaaaggaagctgcaatctctctcgt 842 

VDSTTCLFPVEEKAVEYYFA 
843 gtggacagcacaacctgccttttcccggtggaagaaaaagcagtggagtattactttgct 902 

SDASAVIEHTNRVI FLEDDD 
903 tctgatgcaagtgctgtcatagaacacaccaatcgcgtcatctttctggaagatgatgat 962 

VAAVVDGRLS ihri krtagd 
963 gttgcagcagtagtggatggacgtctttctatccatcgaattaaacgaactgcaggagat 1022 

HPGRAVQTLQMELQQIMKGN 
1023 caccccggacgagctgtgcaaacactccagatggaactccagcagatcatgaagggcaac 1082 

FSSFMQKEIFEQPESVVNTM 
1083 ttcagttcatttatgcagaaggaaatatttgagcagccagagtctgtcgtgaacacaatg 1142 

RGRVNFDDYTVNLGGLKDHI 
1143 agaggaagagtcaactttgatgactatactgtgaatttgggtggtttgaaggatcacata 1202 

KEIQRCRRLILIACGTSYHA 
1203 aaggagatccagagatgccggcgtttgattcttattgcttgtggaacaagttaccatgct 

GVATRQVLEELTELPVMVEL 
1263 ggtgtagcaacacgtcaagttcttgaggagctgactgagttgcctgtgatggtggaacta 
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Figure 1 cont . 

ASDFLDRNTPVFRDDVCFFL 
1323 gcaagtgacttcctggacagaaacacaccagtctttcgagatgatgtttgctttttcctt 1382 

SQSGETADTLMGLRYCKERG 
13 83 agtcaatcaggtgagacagcagatactttgatgggtcttcgttactgtaaggagagagga 1442 

ALTVGITNTVGSS ISRETDC 
1443 gctttaactgtggggatcacaaacacagttggcagttccatatcacgggagacagattgt 1502 

GVHINAGPEIGVASTKAYTS 
1503 ggagttcatattaatgctggtcctgagattggtgtggccagtacaaaggcttataccagc 1562 

QFVSLVMFALMMCDDRISM Q 
1563 cagtttgtatcccttgtgatgtttgcccttatgatgtgtgatgatcggatctccatgcaa 1622 

ERRKEIMLGLKRLPDLIKEV 
1623 gaaagacgcaaagagatcatgcttggattgaaacggctgcctgatttgattaaggaagta 1682 

LSMDDEIQKLATELYHQKSV 
1683 ctgagcatggatgacgaaattcagaaactagcaacagaactttatcatcagaagtcagtt 1742 

LIMGRGYHYATCLEGALKI K 
1743 ctgataatgggacgaggctatcattatgctacttgtcttgaaggggcactgaaaatcaaa 1802 

EITYMHSEGILAGELKHGPL 
1803 gaaattacttatatgcactctgaaggcatccttgctggtgaattgaaacatggccctctg 1862 

ALVDKLMPVIMI IMRDHTYA 
1863 gctttggtggataaattgatgcctgtgatcatgatcatcatgagagatcacacttatgcc 1922 

KCQNALQQVVARQGRPVVIC 
1923 aagtgtcagaatgctcttcagcaagtggttgctcggcaggggcggcctgtggtaatttgt 1982 

DKEDTETIKNTKRTIKVPHS 
1983 gataaggaggatactgagaccattaagaacacaaaaagaacgatcaaggtgccccactca 2042 

VDCLQGILSVIPLQLLAFHL 
2043 gtggactgcttgcagggcattctcagcgtgatccctttacagttgctggctttccacctt 2102 

AVLRGYDVDFPRNLAKSVTV 
2103 gctgtgctgagaggctatgatgttgatttcccacggaatcttgccaaatctgtgactgta 2162 

E * SEQ ID NO:3071 
2163 gagtgaggaatatctatacaaaatgtacgaaactgtatgattaagcaacacaagacacct 2222 

tgtatttaaaaccttgatttaaaatatcaccccttgaagcctttttttagtaaatcct 

lt ttatatatcagttataattattccactcaatatgtgatttttgtgaagttacctctt 

2343 acattttcccagtaatttgtggaggactttgaataatggaatctatattggaatctgtat 2402 

2403 cagaaagattctagctattattttctttaaagaatgctgggtgttgcatttctggaccct 2462 

2463 ccacttcaatctgagaagacaatatgtttctaaaaattggtacttgtttcaccatacttc 2522 

2523 attcagaccagtgaaagagtagtgcatttaattggagtatctaaagccagtggcagtgta 2582 

2583 tgctcatacttggacagttagggaagggtttgccaagttttaagagaagatgtgatttat 

2643 tttgaaatttgtttctgttttgtttttaaatcaaactgtaaaacttaaaactgaaaaatt 

2703 ttattggtaggatttatatctaagtttggttagccttagtttctcagacttgttgtctat 
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Figure 1 cont. 

2763 tatctgtaggtggaagaaatttaggaagcgaaatattacagtagtgcattggtgggtctc 2822 

2823 aatccttaacatatttgcacaattttatagcacaaactttaaattcaagctgctttggac 2882 

2883 aactgacaatatgattttaaatttgaagatgggatgtgtacatgttgggtatcctactac 2942 

2943 tttgtgttttcatctcctaaaagtgttttttatttccttgtatctgtagtcttttatttt 3002 

3003 ttaaatgactgctgaatgacatattttatcttgttctttaaaatcacaacacagagctgc 3062 

3063 tattaaattaatattgatat 3082 SEQ ID NO: 3070 



